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ŻYCIORYS 

Krzysztof Krajewski rozpoczął pracę naukową w 1994 roku. Po zakończeniu studiów na 

Wydziale Chemii Uniwersytetu Wrocławskiego pracował na stanowisku asystenta na 

Uniwersytecie Wrocławskim, w zespole Chemii i Stereochemii Peptydów i Białek 

kierowanym przez prof. Ignacego Siemiona. W 2000 roku obronił pracę doktorską dotyczącą 

projektowania i syntezy mimetyków nieplanarnego wiązania cis-peptydowego oraz 

zawierających je cyklicznych peptydów - analogów Cyklolinopeptydu A (cyklicznego 

peptydu pochodzenia naturalnego o właściwościach immunosupresyjnych). Po uzyskaniu 

doktoratu kontynuował pracę w zespole prof. Siemiona na stanowisku adiunkta.  

W roku 2002 wyjechał na naukowy staż zagraniczny w Laboratory of Medicinal 

Chemistry, National Cancer Institute. W czasie stażu pracował nad peptydowymi 

i małocząsteczkowymi inhibitorami enzymów wirusa HIV (integrazy i odwrotnej 

transkryptazy) oraz związkami wpływającymi na proces apoptozy komórek nowotworowych, 

w zespole dr. Petera Rollera.  

W 2006 roku rozpoczął pracę w firmie biotechnologicznej Affinergy Inc., nad projektem 

dotyczącym zastosowania peptydów do powlekania powierzchni implantów w celu 

zwiększenia ich biokompatybilności oraz zmniejszenia ryzyka infekcji i komplikacji 

pooperacyjnych.  

Od 2008 roku pracuje na Wydziale Biochemii i Biofizyki, University of North Carolina 

at Chapel Hill, obecnie jako research associate professor i dyrektor pracowni syntezy 

peptydów i wytwarzania mikromacierzy peptydowych oraz w zespole prof. Briana Strahla. 

Tematyka jego pracy badawczej koncentruje się wokół zastosowania peptydów i bibliotek 

peptydowych w badaniach modyfikacji posttranslacyjnych histonów, oraz ich wpływu na 

oddziaływania chromatyny z białkami modyfikującymi jej strukturę i funkcje. Jest 

współautorem ponad 50 publikacji naukowych. 
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