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Streszczenie wyktadu:

Paleogenetyka i antropologia molekularna — wspoétczesne poglady
w dziedzinach klasycznych

Nikolaus A. BLIN Prof. Dr rer. nat.

Najnowsze postepy w dziedzinie biologii komérkowej i molekularnej przyczynity sie do zwiekszenia
naszej wiedzy nie tylko z zakresu funkcji fizjologicznych komorek, narzadéw i catych organizmow,
ale takze umozliwity poznanie molekularnego podtoza réznych choréb dziedzicznych i procesow
zachodzacych w trakcie ewolucji i powstawania gatunkéw. Koncentrujac sie na ewolucji cztowieka,
genetyce populacyjnej i przystosowaniu cziowieka do srodowiska mozna powiedzie¢, iz klasyczna
antropologia ogromnie skorzystata z dynamicznego postepu technicznego. Mozliwe stato sie
zrozumienie przyczyn choréb i mechanizméw obronnych cztowieka, zgtebianie natury relacji
gospodarz-choroba u pojedynczych osobnikdw, a takze ich populacji oraz rozréznianie pomiedzy
wyraznie odmiennymi odpowiedziami na czynniki chorobowe organizmu w réznych grupach
etnicznych. Wydaje sie to jeszcze bardziej ekscytujace, jesli uswiadomimy sobie, Zze takie badania
moga by¢ prowadzone zaréwno na zyjgcych ludziach, jak i na okazach zmartych dawno temu. Praca
w tym drugim przypadku stata sie celem genetyki prehistorycznej badajacej starozytne DNA (aDNA
z angielskiego ,ancient DNA”). W tej prezentacji oméwionych zostanie kilka ciekawych odkryé
z zakresu badan nad aDNA, ale rowniez wskazane bedg putapki tej mtodej dyscypliny wiedzy.

Pierwsze kroki w analizie aDNA skupialy sie na probkach raczej niedawnego pochodzenia: ludzkich
mumiach z Egiptu oraz kwaggu witasciwym (Equus quagga quagga), krewnym zebry, ktéry wyginat
z naturalnego biotypu afrykanskiego w ciagu kilku minionych stuleci. Wraz z uptywem czasu projekty
stawaly sie coraz bardziej ambitne, a autorzy publikacji zaczeli sie przesciga¢ w doniesieniach
na temat ,najstarszego odzyskanego DNA”. Niestety doprowadzito to do wielu publikacji
pojawiajgcych sie wprawdzie w bardzo prestizowych czasopismach, ale nie prezentujgcych zadnej
wartosci naukowej, ze wzgledu na niskg kontrole jakosci i duze obcigzenia artefaktami. Przez to
badania aDNA prawie stracity catg wiarygodno$é¢, dlatego tez wprowadzono surowsze zasady
przeprowadzania eksperymentéw oraz okreslono zestaw niezbednych kontroli. Dzieki okresleniu
wysokiej jakosci badan, mozliwy stat sie ich postep i uzyskanie bardzo interesujgcych wynikéw:
poznanie wzoru migracji ludno$ci, pochodzenia poszczegblinych populacji endemicznych,
pochodzenia lub rozpowszechnienia chordb zakaznych w czasach prehistorycznych oraz genetyczne
poréwnanie organizacji ludzkiego dziedziczenia w stosunku do najblizszych ewolucyjnych krewnych
cztowieka.

W tej prezentacji beda omawiane gtownie dane z Tybingi (przedstawienie dziatah naszej grupy
badawczej). Praca nad aDNA zakonczyta sie sukcesem réwniez w przypadku innych naukowcow,
reprezentujgcych wiele odmiennych dziedzin: od genetycznego poréwnania mamutéw i stoni
oraz opisywania wzorcOw migracji cziowieka w obszarze Oceanu Spokojnego do badan
nad genetycznymi sekwencjami starozytnych pasozytow cziowieka i intrygujgcym pytaniem
0 powigzanie miedzy Homo sapiens i neandertalczykami. Po wprowadzeniu oceny jakos$ci przy pracy
nad mumiami egipskimi i prehistorycznymi znaleziskami przedstawione beda badania
nad infekcyjnoscig sredniowiecznej dzumy oraz determinacjg ptci w celtyckich grobach. Na koniec,
przedstawiajagc mozliwosci nowoczesnych badan w antropologii molekularnej, udokumentowane
zostang najnowsze sukcesy w okreslaniu rodzinnego powigzania i jego konsekwencje w rodowodzie
stynnego egipskiego faraona Tutanchamona. Prezentacja zwienczona zostanie kilkoma najnowszymi
faktami z naszego genomicznego badania aDNA pochodzacego od stynnego tyrolskiego ,lodowego
cztowieka”.
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